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IEGULDIJUMS TAVA NAKOTNE

Pé&tniecibas pieteikuma vienosanas Nr. 1.1.1.2/VIAA/1/16/094

Pusgada popularzinatnisks parskats (1.09.2018.-28.02.2019.) par projekta istenoSanas gaitu

“Transponéjamo elementu variaciju izp€éte parastas priedes (Pinus sylvestris L.) génu rajonos”

Tresa pusgada laika saku veidot molekularos markierus atrasto polimorfismu validésanai.
Darba gaita atklaju ievérojamas kltidas P.taeda v.2.0. génu anotacija, par ko informg&ju atbildigos
autorus. legutie rezultati liecina, ka priedes references genomu kvalitate un génu anotacija joprojam
ir zema limeni, ko atdzist ar1 citi nozares pétnieki. Lai turpinat darbu un novérst kliidas, izveidoju
savu genoma anotaciju, péc iesp€jas, samazinot analiz€jamo g&nu kopu. Izanalizgjot pieejamo
zinatnisko literatiiru un veicot testus, izstradaju pieeju anotacijas ieguiSanai, izmantoju RTU HPC
pakalpojumus intensivas skaitloSanas veikSanai. lepriek§ izstradatais analizes algoritms lava atri
paranaliz&t priedes génu flank&josos rajonus. legiitie rezultati apstiprina ieprieks iegiitus datus, tomér
skaitliski génu un saistito atkartojumu ir mazak. Dala no ieprieks iegtitiem datiem ir korekta un ta var
tikt izmantota. Piem&ram, atklaju loti perspektivu talakai izp&tei NPR1 génu tiklu. NPR1 proteins ir
zinams ka centralais augu sistémiskas aizsardzibas regulators, kurs ir iesaistits salicilskabes signala
parnesé un génu ekspresijas reguléSana. NPR1 géna homologam priedes genoma atradu mobila
elementa atkartojuma dalu, kas lokaliz&jas ta introna. Nav zinams, vai mobilais elements atrodas
pilna garuma, jo sekvence references genoma ir maské&ta. Turklat, §1 tipa atkartojums ir atrodams ar1
vairaku citu génu intronos, un §ie géni ir iesaistiti augu aizsardzibas atbildes veidoSana. Turpmak
atrasto parkartojumu ir nepiecieSams validét praktiski, izmantojot molekularas metodes. Tika
izveidota DNS markieru kolekcija §T mérka TstenoSanai.

Piedalijos VII Baltijas Gengtikas kongresa , kas norisinajas Riga 2018. gada 24.-26. oktobri. Uzstajos
ar referatu 26.10. II. sekcija. Referata nosaukums: “Evaluation of gene networks formed by presence of
similar transposable elements in gene flanking regions and introns”, autori: Angelika Voronova, Martha
Rendon, Par Ingvarsson, Dainis Rungis. Referata t€zes tika publicétas zurnala “Enviromental and
Experimental Biology” (2018) vol. 16(3): 275. ISSN 1691-8088. Piedalijos mediju trenina 2018. gada 18.
decembr1, kur§ tika organizéts Izglitibas un zinatnes ministrijas istenota projekta Nr.: 1.1.1.5/17/1/002
“Integrétie nacionala Itmena pasakumi Latvijas pé€tniecibas un attistibas intereSu parstavibas stiprinaSanai
Eiropas pétniecibas telpa” ietvaros. Sagatavots un public€ts popularzinatnisks raksts “Silavas Zilei” nr. 2018-
2(8): 2 lpp. “Geénus regulgjoso sekvencu izpéte priedes genoma”. Tika sagatavota un iesniegta recenzijai
zinatniska publikacija “Retrotransposon expression in response to in vitro inoculation with two fungal
pathogens of Scots pine (Pinus sylvestris L.).” Zurnalam Mobile DNA.

Sagatavoja: Angelika VVoronova.



