Valsts petijumu programmas apaksprojekta ,,Inovativu meZa audzeSanas tehnologiju izstrade meZsaimnieciskas raZzosanas
produktivitates un meZsaimniecibas konkurétspéjas palielinasanai” 2011. gads

3. temats. DNS markieru metoZu izmanto$ana meZa koku selekcija un genétisko resursu izvértésana (atbilstigais izpilditajs - LVMI Silava
vadosais pétnieks Dainis Rungis).

Problémas raksturojums, pamatojums:

Meza koku selekcija un fenotipiska izvertéSana ir loti laikietilpigi procesi. Izmantojot DNS markierus, So darbu var paatrinat un precizét. Seklu
plantaciju genotipéSana ir nepiecie$ama, lai noskaidrotu un apstiprinatu plantaciju shémas, nodrosinatu, ka genétiska daudzveidiba mezaudzes selekcijas
programmas realizacijas rezultata ir Iidziga tai neselekcionétajas mezaudzgs, ka ari, lai var€tu sertificét séklu plantacijas. ,,Breeding without breeding” ir
jauna koncepcija meza koka selekcija, ar kuru, izmantojot esoSos koka stadijumus, iesp&jams noteikt galvenas selekcijas vertibas. DNS markierus var
izmantot, lai rekonstruétu gimenes struktiiru eso$os stadijumos un no ta izrékinatu selekcijas vértibas dazadam ipasibam, ka ar atlasit elitaras gimenes.
Metodes prieksSrociba ir tada, ka nav nepiecieSami jauni kontrol&tie krustojumi un nav jaieriko stadijumi, tadejadi ietaupot daudzus gadus selekcijas
cikla.

Gengétisko resursu izp&té DNS markierus var izmantot dabisko audzu izcelsmes un genétiskas struktiiras noskaidrosanai, ka ari, lai identificétu starpsugu
hibridus. Ar DNS markieru palidzibu var raksturot un salidzinat genétisko daudzveidibu kokos un audzgs, kuri ir apzinati ka genétiskie resursi, ar to, kas
ir atrodama dabiskas populacijas.

Programmas temata uzdevumi 4 gadu perioda:
1. Séklu plantaciju klonu un citu meza genétisko resursu aprakstiSana ar DNS markieriem un augstvertigu genétisko etalonu izdaliSanai nepiecieSamas
informacijas nodro§inasanai.
2. ,,Breeding without breeding” metodikas aprobacija. Pluskoku p&cnacgju gimenes struktiiras noteikSana ar DNS markieriem, gimenes selekcijas
vertibas noskaidrosana.
3. Vienotas Latvijas meza koku genétiskas datubazes izveide, apkopojot iegiito informaciju.

Izdaritais 2010. gada:
1. izanaliz&ta un pasportizéta ZI€ku priezu séklas plantacija (176 paraugi);
izanalizeti Zvirgzdes priezu stadijuma kloni (211 paraugi);
papildinata genotipéSana mezu atjaunoSanas reproduktiva materiala kontroles metodikas aprobacijai (440 paraugi);
izanaliz€ta un pasportizeta dala Suntazu egles seklas plantacijas (126 paraugi);
péc digtspgjas, un citam metodikam izvertetas seklas no kontroléta krustojuma starp baltalks$pa (t€vs) un melnalksna (mates koks);
uzsakta meza koku datubazes izvertésana;
uzlabota genétisko resursu izpétes institucionala un tehniska kapacitate (iegadata datortehnika un izveidotas 10 datoru darba stacijas LVMI Silava
meza selekcijas un genétikas petijumu virzienam).

Nk

Daramais 2011. gada

1. Amulas priezu plantacijas genétiska pasportizacija ar 3 SSR markieriem (2 rameti no katra 122 kloniem, kopa 244 paraugi. Amulas plantacija ir
jaunierikota priezu plantacija un ir nepiecieSams to genétiski pasportizét, lai apstiprinatu plantacijas shému un lai nakotné varétu parbaudit séklu
materialu, kas tiks iegiits no §1s plantacijas.

2. Koku radniecibas novertejums audzes ietvaros, izmantojot 9 SSR markierus (84 gadus veca, dabiski atjaunota audze, 250 koki, kopa 250 paraugi),
lai noskaidrotu koku radniecibas pakapi un iesp&jamo gimenes struktiiru dabiski atjaunota audzge. Tas biitu pirmais solis, lai varétu izrekinat
selekcijas vertibas $ai audzei un turpmak izmantotu $o materialu ‘breeding without breeding’ p&tijumos.

3. Misas priezu plantacijas pecnacgju izpéte (tiks ievakti Ciekuri no 70 kokiem un analizetas 6 s€klas no katra mates koka, kopa 420 paraugi), iegiistot
informaciju par puteksnu plismu plantacija, iesp&ju kontrolét seklas izcelsmi, ka arT par puteks$pa fona ietekmi.

4. Izveidot vienotu priezu klonu datu bazi, kas dos iesp&ju salidzinat pasportizacijas datus starp plantacijam. Izveidojot kop&ju datubazi, biis iesp&jams
mérktiecigak identificét klonus krustosanai un citiem selekcijas programmas aktivitatem.




